
南京农业大学人工智能学院师资队伍（个人信息） 

 

姓   名 薛卫 性  别 男  

 

1 寸照片 

 

 

学   位 博士 职  称   副教授 

部   门 

（系别） 
计算机系 E-mail  xwsky@njau.edu.cn 

通信地址 南京市玄武区南京农业大学人工智能学院 

个人简介 

 教育经历（从高中毕业后起）： 

1996.09-2000.06 无锡轻工大学 

2000.09-2003.06 江南大学      计算机科学与技术硕士 

2004.09-2007.06 南京大学      电子科学与工程博士 

 

 工作经历 

研究领域 图像处理,人工智能 ,生物信息学.  

教授课程 软件工程、UNIX 系统、Python 程序设计等 

承担项目 

1 农业废弃物好氧生物转化过程分析模型与大数据平台构建，国家重点研

发项目。           

2 树干毕赤酵母基因组代谢网络的构建与模拟，省基础研究计划项目（面

上项目、青年项目、攀登计划）。        

3 蛋白质亚细胞区间多标记预测， 中央高校业务经费。 
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